Streszczenie:

Omutki Mytilus charakteryzujg si¢ bipolarnym (antytropikalnym) rozmieszczeniem
geograficznym i sg uznawane za inzynierow morskich ekosystemow przybrzeznych.
Naturalne rozmieszczenie gatunkow Mytilus uzaleznione jest od wielu czynnikow, np.
rodzaju podtoza, obecnosci fitoplanktonu i uktadu pradow morskich. Omutki majg duze
znaczenie konsumpcyjne, dlatego ich hodowle rozpowszechnione sg na catym $wiecie.
Introdukowanie omutkow doprowadzito do wymieszania populacji w réznych rejonach
ich wystepowania. Najbardziej ekspansywnym gatunkiem omutkow jest M.
galloprovincialis. Podobienstwo morfologiczne gatunkow omutkow bylo czesta
przyczyna blgdnego identyfikowania przynalezno¢i gatunkowej oraz pochodzenia
geograficznego, co uzasadnialo skonstruowanie diagnostycznych markerow
molekularnych.  Najbardziej precyzyjng identyfikacje taksonéow umozliwito
opracowanie zestawu loci SNP (polimorfizm pojedynczego nukleotydu). W niniejszej
pracy po raz pierwszy zbadano zroznicowanie genetyczne natywnych populacji M.
galloprovincialis z catego ich zasiggu geograficznego. Po raz pierwszy zastosowano
genotypowanie SNP do okreslenia zmiennosci genetycznej introdukowanego M.
galloprovincialis w Afryce Potludniowej. ROwniez po raz pierwszy zastosowano
genotypowanie SNP do weryfikacji taksonomicznej produktow zywnosciowych

zawierajacej Mytilus oferowanych w Europie.

W badanich zastosowano analiza polimorfizmu pojedynczego nukleotydu (SNP)
dla zestawu 53 loci do zbadania zréznicowania genetycznego naturalnych populacji
Mytilus galloprovincialis w Morzu Srédziemnym i w akwenach do niego przylegtych.
Wartosci wskaznika zr6znicowania populacji Fsr, analiza korespondencji (CA) i analiza
STRUCTURE wykazaty istnienie czterech grup populacji M. galloprovincialis:
populacje reprezentujace forme¢ Atlantycka, populacje w zachodniej czesci Morza
Srédziemnego, populacje z Morza Egejskiego oraz z Morza Marmara, Czarnego i
Azowskiego. Populacja M. galloprovincialis w Morzu Czarnym reprezentuje podprobe
genotypéw z Morza Srédziemnego i powstata najprawdopodobniej przez ekspansje
populacji ze wschodniej czesci Morza Srodziemnego. Wspolczesne naturalne bariery
srodowiskowe takie jak uktady pradow morskich (np. w rejonie Almeria-Oran) czy
gradient zasolenia (na wschod od Dardaneli w Morzu Marmara) sprzyjaja

utrzymywaniu  si¢  zrdéznicowania  genetycznego populacji naturalnych M.



galloprovincialis. Populacje M. galloprovincialis wewnatrz Morza Srédziemnego
nalezy uzna¢ za stabo zréznicowane w zestawieniu ze zrdéznicowang historig
poszczegdlnych basenow, co moze by¢ spowodowane przyczynami naturalnymi jak i
dziatalnoscig cztowieka. Nie wykazano zmniejszonego polimorfizmu genetycznego
oraz zrdznicowania geograficznego introdukowanych populacji atlantyckiej formy M.
galloprovincialis z warunkéw naturalnych i hodowlanych na wybrzezach Oceanu
Atlantyckiego 1 Indyjskiego Afryki Potudniowej w poréwnaniu z populacjami
natywnymi.

Zbadano 21 prob zywnosci, z ktorych pobrano z 491 osobnikow Mytilus.
Zidentyfikowano 3 taksony: M. galloprovincialis, M. edulis i M. chilensis.
Przeprowadzone badania gentyczne potwierdzily, ze wigkszo$¢ informacji dotyczacych
pochodzenia zadeklarowanego na etykietach byta poprawna, z kilkoma wyjatkami. Trzy
proby omulkiow pochodzace z okolic ujscia rzeki Ebro w Hiszpanii deklarowane przez
sprzedawcoéw jako M. galloprovincialis, w wyniku analiz okazaty si¢ naleze¢ do M.
edulis. Ponadto, jedna proba z Wloch oznakowana, jako pochodzaca z Morza
Srédziemnego byla najbardziej podobna do atlantyckiego M. galloprovincialis.
Uzyskane wyniki badan wykazuja, ze analiza SNP umozliwia ocen¢ zgodnos$ci
informacji dotyczacych taksonu i pochodzenia geograficznego znajdujacych si¢ na
etykietach informacyjnych umieszczanych na produktach zywno$ciowych Mytilus.
Weryfikacja danych na etykietach produktow zywnos$ciowych przez zastosowanie

analizy SNP umozliwia monitorowanie handlu omutkami na terenie Europy.



